7-oe июня

В клочке белой бумаги размером 7,5X15,3 с повторяющей рельефной надписью «PARLAMENT» размещено розового оттенка с белыми вкрапами. С бумаги палочкой специального назначения смоченной в стерильной дистиллированной воде взят очисток - объект N1. С таблеток взят общий очисток - объект N2.

В белой бумаге размещен картонный контейнер с ватной палочкой с пробой слюны объект N3

Выделение ядерного ДНК
Экстракция с объектов N1 и N2 было проведено про помощи Qiagen QIAamp DNA investigator Kit(50), Qiagen

Из объекта N3 экстракция произведена с 5% Chelex 100 и протеиназой К (10мг/мл)

Количественная и качественная оценка ДНК RT-PCR
Для исследования был использован работающий в  реальном времени аппарат полимеразной цепной  реакции 7500 RT-PCR (Applied Biosystems). Комплект исследования количества ДНК человека (Quantifiler*Duo DNA Quantification Kit, Applied Biosystems). После завершения реакции данные были проанализированны программой «7500 SDS Software V.q.3.1» (Applied Biosystems).

Полимеразная цепная реакция -PSR
Для полимеразной цепной реакции был использован комплект для типирования ДНК человела AmpF/STR identifiler*PlusPCR Amp;ification Kit (Applied Biosystems), 15 STR и определитель пола для одного локуса.
Капиллярный электрофорез -CE
Был использован восьмикапиллярный анализатор 3500Genetic Analizer  (Applied Biosystems). Для управления процессом  компьютерная программа  «3500 series Data Collection Softwere 2». Данные были проанализированы специальной программой  Gene Mapper ID-X. 

Данные ферограм:

	STR
	объекты N1, 2
	объект N3 слюна

	D8S1179
	10
	10

	D2IS11
	29
	29

	D7S820
	11 
	11 

	CSFIPO 
	11 12
	11 12

	D3S1358
	17
	17

	TN01
	6 7
	6 7

	D13S317
	8 12
	8 12

	D16S539
	10 13
	10 13

	D2S1338
	24 26
	24 26

	D19S433
	12,1 13
	12,1 13

	vWA
	15 16
	15 16

	TPOX
	8 9
	8 9

	D18S51
	14 15
	14 15

	AMEL
	Х Y
	Х Y

	D5S818
	12 13
	12 13

	FGA
	20 22
	20 22


Фенетический и статистическия анализ

Генетический профиль объектов N1, 2 идентичен с генетическим профилем слюны  (N3 ) по локусу15 STR.

Вероятность подобия для каждого локуса высчитывается формулами: для гетерозиготы P=2p1p2  ;   для гомозиготы P=p2
В кавказской популяции вероятность распространения каждого алеля было взято из «J.M.Butler Forensic DNA Typing». Из Таблицы Appendix II Pk (комуляционное) было расчитано формулой Pk=P1 XP2X... P15.
Отношение подобия LR=1/P

Отношение подобия генетического профиля объекта N3 с генетическим профилем объекта N1,2 соответствует 8,02х1021
